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Meme kanseri ve over kanseri kadin o6limlerinden sorumlu kanserlerin basinda
gelmektedir.Tedavilerinde ilagla tedavi 6nemli bir yer tutmaktadir. Ancak klasik tedavide
kullanilan ajanlarin her hastada istenilen yaniti vermemesi sebebiyle, ilagla tedavide yeni
arayislar gindeme gelmektedir. Bunun icin artik tedavi slirecinde alternatif ajanlarin
kombine kullanimi konusu siklikla tartisiimakta, in vivo ve in vitro calismalarda alternatif ilag
tedavilerine siklikla yer verilmektedir.Bu noktadan yola ¢ikarak, meme kanseri hiicre hatlari
icin insan kanserlerinde kullaniminin Umit vadettigi bir ajan olan mikrotibdil
polimerizasyonunu inhibe eden nocadozole ile bir keto-karotenoid olan astaxanthine
maddesi tek ve kombine ajanlar olarak (nocadozole ve astaxanthin 6nce tek ajan, daha sonra
ikili kombinasyon olarak) denenecektir. Benzer sekilde over kanseri hiicre hatilar icin de,
Kasim 2015’de FDA onayi alan Osimertinib ile bir kahverengi deniz yosunu ekstrakti olan
fucoidan, tek ve kombine ajanlar olarak (Osimertinib ve fucoidan 6nce tek ajan, daha sonra
ikili kombinasyon olarak) denenecektir.

Calismadaki her hiicre hatti icin 3 calisma grubu olmak Uzere toplamda 12 tane calisma
grubu olacaktir ilgili ajanlarin hiicrelerdeki sinerjistik-antagonistik etkileri CalcuSyn Software
(Biosoft) ile hesaplanacaktir. Uygun dozlar, meme kanseri hiicre dizileri MCF-7 ve MDA-MB-
231’ e ve over kanseri hiicre dizileri OVCAR-3 ve SK-OV-3’e uygulanacaktir. Ajan verilmeyen
hiicreler de kontrol olarak kabul edilip, paralel ¢alisilarak degerlendirilecektir. Her deney 3
kez tekrarlanacaktir. Sonrasinda sitotoksisite ve apoptoz testleri gerceklestirilecektir. Bunlara
ek olarak, calismamizda ilag uygulamalari sonrasi meydana gelecek ekspresyon degisiklikleri
icin sinyal transduksiyonu, apoptoz, hiicre dongisu, , VEGFR yolagi, JAK-STAT yolagi ve NFKB
yolagi ile iliskili genlere bakilip bu genlerden kanserin molekiler patogenezinde 6énemli yer
tutan/tutabilecegi dusunilenlerin gen ekspresyon profilleri de ortaya gikartilarak, meydana
gelen degisiklikler ortaya konulacaktir.



