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Proje Basligi: BasBoyun Kanser Hiicrelerinde Biyobelirtegler Olarak Circular RNAlarin Tanimlanmasi
ve Radyoterapinin bu Biyobelirtecler Uzerindeki Etkilerinin Arastiriimasi

Proje Tiirii: Tez Projesi, Yiksek Lisans

Proje Ozeti: Bas-boyun skuaméz hiicreli karsinomlari diinya genelinde en sik gériilen altinci kanser
tipi olmakla beraber her yil yaklasik 300.000’den fazla kisinin 6limiine sebep olmaktadir. Bas-boyun
kanserlerinde farkli timor alt tipleri bulunmasindan dolayi tedavide; cerrahi birimler, radyasyon
onkolojisi ve dis hekimligi'ni kapsayan multidisipliner bir yaklasim uygulanmaktadir. Tedavi
seceneklerindeki gelismeler bazi grup bas-boyun kanserlerinde kisa ve uzun dénem sag kalim
oranlarini arttirmayi basarmistir. Tim kanser ¢esitlerinde oldugu gibi erken tani uygulanacak tedavi
icin 6nem arz etmektedir ve kanserin erken teshisi uzun dénem sag kalimda blyik 6nem
tasimaktadir. Bu nedenle, bas-boyun kanserinin erken tespiti icin ideal tani ve tedavi belirteglerinin
tanimlanmasina ihtiyag vardir.

Halkasal RNA’lar (circular RNA-circRNA), akciger kanserinde potansiyel bir rolii olan yeni kesfedilen
genetik unsurlardan biridir. Tumor gelisimi ve ilerlemesinde ¢cok dnemli bir rolleri bulunmaktadir.
CircRNA'lar, hastaligin baslamasi ve ilerlemesinde dnemli dizenleyici rolleri bulunmasi nedeniyle
klinik tani ve prognostik biyobelirtecler olma kapasitesi bulunmaktadir. Bu sebeple, dnerilen proje ile
bas-boyun kanserinde biyobelirte¢ olma potansiyeli tasiyan circRNA’larin arastiriimasi hedeflenmistir.

Bunun igin oral skuamoz karsinom hiicre hatti olan SCC-15 (ATCC CRL-1623) ve kontrol olarak insan
oral mukozal epitel hiicreleri olan hTERT-OME (abm T0043) kullanilacaktir. Hiicrelerden total RNA
izolasyonu gerceklestirilecektir. Halkasal RNA zenginlestirilmesinin ardindan cDNA sentezi
yapilacaktir. Sentezlenen cDNA’lardan qRT-PCR yontemiyle hedef circRNA’larin ekspresyon miktarlari
belirlenecektir. Sonuglar istatistiksel olarak analiz edilerek anlamli seviyede farkl bulunan circRNA’lar
biyobelirte¢ adaylari olarak tanimlanacaktir. Elde edilen biyobelirte¢ adaylarinin radyoterapi sonrasi
ekspresyon seviyeleri qRT-PCR ile tespit edilerek, bu circRNA’larin radyoterapi igin biyobelirte¢ olma
potansiyelleri tanimlanacaktir.



